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Metody molekularni biologie napomahaji k rychlej$imu Slechténi trav

Nérodni Centrum Kompetence Biotechnologické centrum pro genotypovani rostlin
TNO01000062 bylo podpofeno v ramci prvni vyzvy programu Narodniho centra kompetence
Technologické agentury CR. Spole¢nost OSEVA vyvoj a vyzkum, s.r.o. je soucasti tohoto
narodniho projektu spolu s vice nez desiti dal$imi ¢leny. Oblast zaméfeni je $iroka, spolu
s partnery se zaméfujeme na feSeni dil¢ich projektl tykajicich se brambor, je¢mene, jetele,
hrachu, ovoce atrav. Vystupy projekti jsou sméfovany ke koneénému spotiebiteli, tedy
Slechtiteli, péstiteli, zpracovateli a konzumentu.

OSEVA vyvoj a vyzkum s.r.0. se vramci projektu Néarodniho Centra Kompetence
zabyva od roku 2019 sbérem fenotypovych dat, které slouzi k naslednému propojeni testovaci
sady asociovanych SNP markeri s vybranymi specifickymi agronomicky vyznamnymi znaky
u odrad xFestulolium (pfirozeny nebo synteticky mezirodovy k¥{Zenec mezi obligatné
cizosprasnymi druhy rodii Festuca a Lolium). Pro tyto uéely byla na pracovisti v Zub#i zaloZena
Skolka s 282 polozkami, ktera obsahuje 38 unikatnich polozek + 9 biologickych replik.
V Cervnu v roce 2019 byly v této Skolce odebrany vzorky, ze kterych byla extrahovana DNA
na pracovisti UEB AV CR v Olomouci, v.v.i, poté byl kazdy vzorek s izolovanou DNA zaslan
do Diversity Arrays Technology Pty LTD., Canberra, Austrdlie k vlastni analyze genotypu
pomoci DArTSeq analyzy.

Metody detekce SNP se v poslednich letech vyznamné rozvijeji. Pro identifikaci
jednotlivych jednonukleotidovych polymorfismi (SNP) byla pouZita metoda DArTseq pro
detekci SNP celogenomového genotypu rostlin xFestulolium, které byly dale pouzity pro
celogenomovou asocia¢ni analyzu. V porovnani s jinymi metodami redukce komplexity

4 =) genomu se DArTseq zaméfuje na
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Casto typické pro genové oblasti s
vysokou informativni  hodnotou.
Vysledky jsou bioinformaticky
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genomem. Vysoké pokryti sekvenace
navic umozZiuje spravné odhalit 1
alelické stavy u polyploidnich nebo
hybridnich jedincd. Vysledky
celogenomového genotypovani jsou
nasledné propojeny s pozorovanymi fenotypovymi daty pfi celogenomové asociaéni studii
(GWAS), jejimz vysledkem je identifikace konkrétnich SNP markert asociovanych s danymi
fenotypovymi projevy.

Vroce 2019 a 2020 byly hodnoceny nasledujici fenotypové projevy: odolnost viiéi suchu, sitka
listdl, vegetativnich odnozi, odolnost vi¢i vyzimovani, odolnost va¢i mrazu, zacatek
sloupkovani, zaCatek metdni, tvar trsu ve vegetativnim stavu, odolnosti vi¢i pali¢kovici
nachové (Claviceps purpurea Tul.), odolnost vii¢i rzi (Puccinia sp.) a vynos suché hmoty
z prvni seCe. Na zdklade€ vysledkl z celogenomové asocia¢ni analyzy byl podan uzitné vzory.



Pfedmétem technického feSeni 1. uZitného vzoru je sada o po&tu 88 SNP markerii pro
fenotypové projevy a pfedmeétem technického feseni pro 2. uzitny vzor je sada o po&tu 208 SNP
markert pro predikci vynosu suché hmoty.
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Diky témto sadam SNP budou mit $lechtitelé k dispozici diléi genotypové informace
umoziujici fizené vyuzZiti genetickych markerii pro vybér vhodnych genotypil v ramei dalsiho
Slechténi. Nové metody umoZni zrychlit a zpfesnit proces $lecht®ni na adaptabilitu vici
stresovym faktorim p#i zvyS$ovani produktivity a kvality pice novych odriid. V sougasné dob
pokracuje na pracovisti v Zubii sbér a zpracovani dat pro nové SNP markery asociované
s dalSimi vyznamnymi specifickymi vlastnostmi x Festulolium, které jsou vyuZitelné pro dalsi
Slechténi, a to svyuzitim aktualnich metod molekularni biologie a nasledného
bioinformatického zpracovani ziskanych dat.
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